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内容概要

本书是国内第一本系统介绍R语言及Bioconductor软件包的图书。
R是一种计算机程序设计语言，也是一个开放式的软件开发平台。
R具有强大的数学统计分析和科学数据可视化功能，提供各种数据处理、统计分析及图形显示工具。
软件研究人员可以在R这个开放平台上不断扩充R的功能，开发出面向特定应用的软件。
Bioconductor就是一个基于R的、面向基因组信息分析的应用软件集合。
Bioconductor的应用功能主要是以包的集成形式呈现在用户面前，它提供的软件包中包括各种基因组
数据分析和注释工具，其中大多数工具是针对基因芯片或DNA微阵列数据的处理、分析、注释及可视
化。
同时，Bioconductor还提供许多与DNA微阵列相关的数据包。
本书分为上下两篇，分别介绍R和Bioconductor软件包，介绍Bioconductor在基因组分析中应用。
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