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内容概要

　　近些年来，基因组学研究技术得到了快速发展。
随着全基因组测序不断大规模地进行，生命科学领域的研究也随之翻开了崭新的一页。
庞大的基因组数据信息源源不断地从一系列新技术中产生，而且未来还会进一步呈指数倍增长。
但海量的信息无法直接促进我们对生命本质的解读，探索对这些信息进行解析的方式已成为这一时代
生命科学研究最大的挑战之一。
机遇与挑战同在，丰富的信息量、广泛的涉及内容，结合迅猛发展的计算机、网络技术，“生物信息
学”孕育而生。
比较基因组学是其中最引人瞩目的领域，它通过对不同物种的基因组数据进行比较分析，揭示彼此的
相似性和差异性，以了解不同物种间进化上的差异。
综合这些信息能进一步帮助我们了解物种形成的机制、基因或基因组上非编码区的功能。
进行基因组比较分析时，研究并不仅限于基因编码区，还扩展到对序列相似性的分析、基因位置的比
较、基因编码区长度或外显子数的变异、基因组上非编码区的比例、进化关系较远的物种间高度保守
区域的比较分析等等（例如从最简单的细菌到非常复杂的人类基因组之间的比较）。
　　此前已有多部论述生物信息学资源信息（数据库和工具）、分析方法、算法构建等相关内容的学
术专著，但是仍然缺乏一本深入浅出地向广大研究生、科技工作者介绍比较基因组学基本原理、方法
及研究进展的专著。
本书的出版弥补了这一空缺。
本书并非旨在提供比较基因组或其他计算生物学相关领域全面的资料信息。
尽管进行比较基因组学分析时要面对众多不同的数学模型、方程式和算法，但本书并没有过多涉及数
学、统计学和计算机学的问题。
这本书主要是想传达科学研究中思考问题的方法，这在从事计算生物学研究尤其是其中最令人瞩目的
比较基因组学研究时非常重要。
本书还对比较基因组学的研究进行了全景式的介绍，对其发展历史和基本概念进行了梳理。

Page 2



第一图书网, tushu007.com
<<比较基因组学基础>>

作者简介

马希特贾恩，出生于莫斯科，毕业于莫斯科国立大学，现任美国堪萨斯城Stowers 医学研究所生物信息
学中心主任暨堪萨斯大学医学中心微生物学教授。

Page 3



第一图书网, tushu007.com
<<比较基因组学基础>>

书籍目录

前言1.计算基因组学时代的来临2.序列相似性比较3.相似等于同源吗4.比较基因组学前奏：来自病毒的
重大研究进展5.比较基因组研究实际情况之一：进化过程中蛋白质序列变异具有较强的回复陸6.比较基
因组研究实际情况之二：存在分子水平上的功能趋同7.基于基因组信息的功能预测和新陈代谢系统重
建：以同源性为基础的方法8.功能预测和新陈代谢系统重建：不以同源性为基础的方法9.结构基因组学
：它向我们传达了关于生命的哪些信息10.究竟存在多少类蛋白质家族11.全基因组时代基于系统发育的
进化推断12.两个关于进化的故事13.最小而有效的基因组及祖先基因组14.比较基因组学与系统生物学
参考文献索引

Page 4



第一图书网, tushu007.com
<<比较基因组学基础>>

版权说明

本站所提供下载的PDF图书仅提供预览和简介，请支持正版图书。

更多资源请访问:http://www.tushu007.com

Page 5


