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内容概要

由胡刚等编著的《信息动力学与生物信息学：蛋白质与蛋白质组的结构分析》主要内容由四部分组成
第一部分是建立信息动力学的一般理论，说明其来源与意义，及其一般内容与方法，由此形成其理论
体系第二～四部分是对蛋白质进行结构分析，包括对蛋白质一级结构与空间结构的分析，空间结构又
分为三维结构与空间形态结构两部分内容，其中涉及一系列的信息动力学问题与其他多种不同类型的
数学问题，也与生物、医学与医药卫生中的一些重要问题密切相关附录是对物理、化学与生物学中的
一些基本知识的介绍，可供不同专业的读者参考，也为《信息动力学与生物信息学：蛋白质与蛋白质
组的结构分析》其他各章所直接引用。

《信息动力学与生物信息学：蛋白质与蛋白质组的结构分析》涉及大量生物信息数据库的计算，许多
计算结果与彩色图像无法在正文中给出，因此附有光盘一张，作为正文的补充与说明。

《信息动力学与生物信息学：蛋白质与蛋白质组的结构分析》可供数学、生物学、医学、计算机科学
等专业的高年级本科生、研究生、教师和科研工作者阅读参考。
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章节摘录

版权页：插图：第1章 概论为使读者对本书内容与结果的全貌有一初步了解，本章先对有关方面作一
说明，其中包括对一些常用符号的说明。
1.1常用符号由于本书的内容涉及多学科领域（数学、生物学与计算机科学，也与物理、化学中的一些
问题有关），在不同学科中所采用的记号与名称往往不同，所以有必要先对它们作统一的表达与说明
，尽量使这些定义与记号与原学科的表达保持一致。
1.1.1英文大、小写字母与希腊字母的表示在本书中，除了不同学科，即使在同一学科中，同一变量也
会有不同的表达方式，同一符号也可表示不同的变量，因此务请读者注意有关符号的定义与说明，注
意其中的内在含义与区别。
1.英文大写字母的表示在本书中，英文大写字母有4种不同的表达方式，分大写斜体、正体、黑体与花
体，它们在不同的场合使用。
（1）英文大写斜体字母，如A，B，C，D，X，Y，Z等表示集合、向量或空间中的点的一般记号。
几个英文大写斜体字母的连写有其特殊含义，如AB为线段。
AB为有向线段或向量，jAB|为线段长度，R为实数空间等。
（2）英文大写正体字母，如A，R，N，D等表示氨基酸一字符，C，N，O，S等为原子记号。
几个英文大写正体字母的连写有其特殊含义，后面还会做特别的说明。
（3）英文大写黑体字母，如A，B，C，D等表示矩阵。
有时也表示向量的集合或集合的集合，如Z=fZ1；Z2}表示由两个向量（或集合）Z1；Z2所组成的集合
。
（4）英文大写花体字母，如A，B，P，V等表示集合的集合、数据库或参数系，一般表示由本书所设
计产生的特殊类型的数据库。
另外较为常用的记号如E表示坐标系，P表示某种类型的参数系，Z，Z0，Z+分别表示全体整数、全体
非负整数与全体正整数。
2.英文小写字母的表示英文小写字母的类型也分小写斜体、正体、黑体三种，它们在不同的场合使用
。
（1）英文小写斜体字母，如a，b，c，d，x，y，z等表示数字，或集合、向量、矩阵中的元，或空间
中的点（空间中的点可用英文大写斜体字母表示，也可用英文小写斜体字母表示）。
（2）英文小写正体字母，如a，c，g，t，u表示核苷酸。
（3）英文小写黑体字母，如a，b，c，d，x，y，z等表示向量。
3.英文字母的连写与修饰英文字母的各种不同类型字体都存在连写与修饰的问题，包括上、下标的修
饰，与其他数学符号的修饰等，如（1）英文字母+右下标表示该字母排列的次序，如（a1；a2；a3）
表示该向量中的三个分量，Vq=f1，2，；q}或Vq=f0，1，；q。
1}是一种特殊的q元集合记号。
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编辑推荐

《信息动力学与生物信息学:蛋白质与蛋白质组的结构分析》是数学与现代科学技术丛书之一。
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