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内容概要

　　作为生命活动的主要“推动者”，酶是许多重要的药物作用靶点和非常有用的合成反应催化剂。
酶催化过程的动力学研究揭示了酶催化反应的速度关系，为催化过程的合理设计提供了强有力的理论
支持。
　　本书系统讲述酶催化的动力学原理及应用，与其他动力学图书相比，不同之处在于：　　除了论
述传统的酶催化动力学以外，突出介绍界面酶催化、多位点与协同酶、机理性抑制等较难和较新的动
力学研究领域；　　强调对动力学模型与实验数据拟合程度的评价，针对数据的不同误差结构阐述了
许多实用、简单的评判工具和方法；　　第14章引导读者对文献中发表的动力学研究数据进行合理分
析，甄别其中可能作出的不合理推论，使研究者在自身研究工作中少走弯路；　　第15章结合作者自
身研究工作，介绍酶催化动力学模型如何用于蛋白质结构与功能关系的研究。
　　生物工程、生化工程、发酵工程、生物技术等领域的研究生和其他研究者。
会发现本书不仅提供了他们急需了解的最新动力学模型，还告诉他们进行动力学研究中可能进入的误
区和简便易行的分析策略。
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　8.1 连续相互作用模型　8.2 协同转变或对称模型　8.3 应用　8.4 现实性检查第9章 固定化酶　9.1 批
式反应器　9.2 活塞流式反应器　9.3 连续搅拌式反应器第10章 界面酶　10.1 模型　10.2 单位体积界面
面积的测定　10.3 饱和界面的酶覆盖率测定第11章 酶反应的瞬变相　11.1 快速反应技术　11.2 反应机
理　11.3 弛豫技术第12章 酶稳定性　12.1 动力学分析　12.2 热力学分析　12.3 举例第13章 机理性抑制
　13.1 交替底物抑制　13.2 自杀抑制　13.3 例子　参考文献第14章 动力学原理在实际中的应用　14.1 
测定初始速度吗？
　14.2 Michaelis?Menten模型适合吗？
　14.3 初始［S］与速度关系图看起来像什么？
　14.4 使用的［S］范围适当吗？
　14.5 在动力学模型中是否有一致性？
　14.6 结论　参考文献第15章 在研究蛋白质的结构与功能关系中酶动力学数据的使用　15.1 用类似于
天然蛋白质的各种微生物体系表达蛋白质吗？
　15.2 把酶原转变成活性酶的机理是什么？
　15.3 在活性酶的活化和结构与功能方面前肽起什么作用？
　15.4 特殊结构和（或）残基在酶结构与功能中起什么作用？
　15.5 能通过突变使酶的结构对环境条件稳定吗？
　15.6 结论　15.7 突变研究中使用的缩写　参考文献主要参考文献索引
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