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内容概要

本书共包括四个部分。
第一部分介绍了计算机软件在核酸序列分析中的应用，主要包括序列格式转换、结构功能分析、克隆
与引物设计等；第二部分介绍了计算机软件在蛋白质序列分析中的应用，主要包括理化性质分析、结
构预测、三维分子显示等；第三部分介绍了计算机软件在序列比对中的应用，包括BLAST、本
地BLAST、多序列两两比对与进化树分析等；第四部分介绍了计算机软件在文献管理与引用中的应用
，主要包括文献管理、参考文献的引用等。
本书主要面向生物、医学专业的研究生、高年级本科生，以及相关专业的其他研究人员。
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编辑推荐

　　《分子生物学软件应用》主要面向生物、医学专业的研究生、高年级本科生，以及相关专业的其
他研究人员。
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